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CIENCIA

Desenvolupen un nou metode que detecta
en hores els canvis genetics en tumors

El procés necessitava fins ara una setmana i es fara de manera més senzilla i més barata

L.D.
BARCELONA

Un nou programa bioinformatic
analitza els canvis genétics en paci-
ents de cancer en poques hores,
mentre que fins ara per a aquest
procés es necessitavaunasetmana.
Aquest nou métode permet detec-
tarles mutacions cel-lulars d’un tu-
mor cancerigen en cinc hores “i
d’una manera més senzilla i més
barata”, segons el bioleg David Tor-
rents, que haliderat la investigacid
del grup de gendmica computacio-
naldel Barcelona Supercomputing
Center - Centre Nacional de Com-
putacio (BSC-CNS).

El desenvolupament del pro-
grama, batejat com a Smufin (So-
matic Mutations Finder), es va pu-
blicar ahir a la revista Nature Bio-
technology i és de lliure accés per
aus académic i cientific i de paga-
ment per a objectius comercials.
El programa permet detectar de
manera “senzilla, rapidaiprecisa”
les alteracions genétiques que
causen 'aparicio i progressio de
tumors “i fins i tot és capac de lo-
calitzarles grans reorganitzacions
de cromosomes dificilment detec-
tables fins ara”, explica Torrents
en unaentrevista a Efe. En el pro-
jecte, que hanecessitat dos anys de
treball, també hi han col-laborat
grups d'investigacio de I'Hospital
Clinic, I'Institut d'Investigacio Bi-
omédica August Pi i Sunyer de
Barcelona, I'Institut d’Oncologia
de la Universitat d’Oviedo, I'Euro-
pean Molecular Biology Labora-
tory i el Centre Nacional d’Anali-
si Genomic.

“L’analisi genomica de cada paci-
ent ajudara al seu diagnostic i per-
metralaseleccié de tractaments ca-
da vegada més eficacos i menys
agressius”, subratlla el bioleg, que
veu en aquesta nova eina un pas fo-
namental per arribar a la medicina
personalitzada.

Una de las principals novetats
que aporta Smufin és que suposa
un canvi radical en el métode

El programa del grup del Bare

Supercomputing Cente

d’analisi de genomes. Fins avui la
identificacié de mutacions res-
ponsables de 'aparicio de tumors
haimplicat comparar genomes ex-
trets del tumor amb genomes de
cél-lules sanes del mateix pacient,
a través d’un genoma huma de re-
feréncia que s'utilitza com a guia.
Aquest “lent i complex” procés
comporta una pérdua d’informa-
it i dificulta la identificacié de
molts tipus de mutacions relle-
vants per al tumor. L’analisi, a
més, s'executa successivament
ambdiversos programes informa-
tics, cadascun dels quals és capag
de detectar només determinats ti-
pus de variacions. Smufin, en can-
vi, fauna comparacid directa entre
el genoma de cél-lules sanes i el ge-
noma de cél-lules tumorals d’un
mateix pacientilocalitza practica-
ment totes les mutacions detecta-

a la imatge, permet

Métode
Detectaen
cinc hores

les mutacions
d'un tumor
cancerigen

bles al mateix moment, sense ha-
ver de recdrrer a diversos progra-
mes, D’aquesta manera, “I'analisi
resulta molt més rapida i més
complerta”,

Nova manera de llegir el genoma
“Perestudiar un cancer cal identi-
ficar la mutacio de la cél-lula que
s’ha tornat boja i per aix0 es mira
en el genomaquina mutacio hapa-
tit. Se seqiiencia el genoma i es
compara amb una cel-lula sana,
per veure quin canvi hi ha i quina
proteina esta tocada i veure quin
farmac s’ha de donar -explica Tor-
rents-. Hem generat una nova ma-
nerade llegir el genoma, hem tret
la carrega dels altres metodes i el
fem més senzill, més rapid i capag
de detectar molts més tipus de
mutacions, com les grans reorga-
nitzacions de cromosomes, ja que

la majoria quedaven ocultes”, afe-
geix Torrents.

Torrents augura que el cost de
seqiienciar el genoma, actualment
entre 2,000i 3.000 euros per un ge-
noma complet, baixara a uns 700
euros, “un preu que ja és atractiu
per introduir medicines persona-
litzades en les practiques clini-
ques”. Segons el cientific, per utilit-
zar el nou metode només és neces-
sari tenir coneixements basics de
Linux, el sistema operatiuamb qué
s’ha desenvolupat.

EIBSC esta participanten lamés
gran iniciativa mundial de genomi-
ca del cancer a través del Consorci
Internacionaldel Genoma del Can-
cer, que pretén analitzar els geno-
mes de milers de pacients perestu-
diar les bases genétiques de I'apari-
cidil'evolucié d’un gran nombre de
tipus tUMOorals. s



