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Inici > Un grup d'investigadors creen cinc recursos en linia per al'exploracio, visualitzacio i descobertade
dades per a projecte Pan-Cancer

Un grup d'investigador s creen cinc recur sos en linia per a
|'exploracio, visualitzacio | descoberta de dades per al projecte Pan-
Cancer

El BSC haliderat |a posada en marxadel recull d'eines per explorar |es dades de PCAWG.
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El centre ha creat una d'aquestes eines, PCAW G-Scout, que per met als usuaris executar
les seves propies analisis sota demanda.

Nature Communications publica la investigacio

El Projecte Pan-Cancer Analysis of Whole Genomes (PCAWG) és un recurs d'incal culable valor per
comprendre la complexa biologia del cancer. Les seves 2.658 mostres, triades per representar 47 tipus
diferents de tumors, es van analitzar en profunditat mitjancant la seqlienciacio del genoma complet. El
projecte vainvolucrar més de 1.300 professionals cientifics i medics de tot el mén per produir, processar i
interpretar aquest vast conjunt de dades, prop de 800 TB.

Ara, cinc institucions implicades en €l projecte proporcionen cinc eines diferents d'exploracid i visualitzacio
de dades que permeten als equips investigadors examinar agquest complex conjunt de dades. En un esforg
encapcalat pel Barcelona Supercomputing Center-Centro Nacional de Supercomputacion (BSC) i coordinat
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també per laUCSC (Universitat de California a Santa Cruz), i amb la participacié d'altres institucions
destacades com I'EMBL-EBI (European Bioinformatics Institute), el OICR (Ontario Institute for Cancer
Research) i el Harvard Medical School, han produit una guia de I'usuari dels recursos en linia per a
I'exploracio, visualitzacio i descoberta de dades per a projecte Pan-Cancer Analysis of Whole Genomes
(PCAWG).

Aquest document, publicat a Nature Communications, il-lustra els diferents punts forts dels seus portals
corresponents, PCAWG-Scout, UCSC Xena, ICGC Data Portal, Expression Atlasi Chromothripsis
Explorer, i demostra com es complementen entre si per comprendre més profundament la biologia del
cancer.

El document detalla casos d'Usi andlisi per a cada eina, mostra com incorporen recursos externs de
I'ecosistema gendmic més gran i demostra com les eines es poden utilitzar juntes per comprendre més
profundament la biologia dels cancers.

Totes les eines tenen com a objectiu agilitzar I'analisi i la visualitzacio mitjancant la carrega previade les
dades de PCAWG perque els usuaris no necessitin localitzar, seleccionar o administrar les dadesi fer que les
eines siguin accessibles através d'unainterficie web. Cadascuna d'aguestes cinc eines també integren altres
conjunts de dades i eines de gendmica que proporcionen context i coneixement per alainterpretacié de
patrons en les dades de PCAWG, ajudant a aguest recurs a desenvolupar plenament el seu potencial.

Miguel Vazquez, lider del grup Genome informatics del BSC, i responsable principal de l'article, assegura
que "els equips d'investigaci necessiten eines que els mostrin aquestes dades en context, perqué es revelin
patrons interessants. La naturalesa interactiva d'aguests portals ofereix I'oportunitat de plantgjar i provar
hipotesis. Allo que voliem destacar en aquest treball és com les formes complementaries de submergir-se en
les dades que of ereixen aquestes eines revelen fenomens interessants que d'una altra manera estarien ocults.

Cincrecursos per analitzar les dades

Els cinc recursos que reporta aquest document proporcionen una perspectivai un enfocament diferentsales
dades de PCAWG.

1. PCAWG-Scout, desenvolupat pel BSC, permet als usuaris executar les seves propies analisis sota
demanda, inclosala prediccié de gens impulsors del cancer, analisi d'expressio genica diferencial,
variacions estructural s recurrents, analisi de supervivencia, enriquiment de vies, visualitzacié de
mutacions en una estructura de proteina, deteccid de signatures mutacionals i recomanacions per a
possibles terapies (basades en el recurs PanDrugs de I'CNIO).

2. L'ICGC Data Porta serveix com €l principal punt d'entrada per accedir atotes les dades de PCAWG i
també es pot utilitzar per explorar mutacions somatiques simples de consens de PCAWG, incloses
mutacions puntualsi petits detalls, cadascun per les seves frequiéncies, patrons de concurréncia,
exclusivitat mutuai associacions funcionals

3. UCSC Xenaintegra diversos tipus d'informacié genomicai fenotipica/ clinicaanivell de mostraen la
gran quantitat de mostres, el que permet un examen rapid dels patrons dinsi entre els tipus de dades.

4. El Chromothripsis Explorer visualitza patrons mutacionals de tot el genoma, amb un enfocament en
esdeveni ments genomics complexos, per exemple, cromotripsisi kataegis. Aixo Saconsegueix através
de graficsinteractius de Circos per a cada tumor amb diferents pistes que corresponen a variants de
nombre de copia especifiques d'al -lel's, variacions estructural s somati ques, mutacions somatiques
simples, detallsi informacio clinica.
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Gestionant 800 TB de dades
La gestio d'aquesta gran quantitat de dades és molt complexa. Moure-les és complicat a causadel seu volum i delica

Romina Royo, investigadora del grup INB Computational Node 2 del BSC, afirma: "L'andlisi que converteix el grar
catastrofics en I'estructurade I'ADN son un problema per a software d'andlisi, ja que quan intenten desembolicar | e

Aquesta primera fase d'analisi varequerir la col laboracio de diversos centres de dades; un dels quals va ser el BSC,

Data Type # Donors # Files Format Size
SGV 2715 8,505 VCF s W L
StGV 2,715 5668 VCF 7.29GB
Aligned Reads 2,793 12,169 BAM 794.42TB
Simple Somatic Mutations 2. 715 25.5(H VCF 189.99 GB

Copy Number Somatic Mutations 2,715 5671 VEF 132.62 MB
Structural Somatic Mutations 2. 715 14,195 VCF 1.61 GB

Més informaci6 sobre les einesi les seves capacitats, disponible ala paginade Visualitzacionsi Portals de
dades de PCAWG (http://docs.icgc.org/pcawg).

Article: A user guide to the online resources for data exploration, visualization, and discovery for the Pan-
Cancer Analysis of Whole Genomes project (PCAWG).
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